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RESUMEN

Objetivo: identificar los métodos diagnosticos del virus del célera porcino. Método:
Descriptivo documental. Conclusién: Los avances en los métodos diagnoésticos del virus
del colera porcino han tenido un impacto significativo en la capacidad para gestionar y
controlar esta enfermedad en la industria porcina. La incorporacion de tecnologias
avanzadas, como la RT-PCR en tiempo real, la multiplex gqRT-PCR y CRISPR/Cas13a,
ha mejorado notablemente la precision y la rapidez en la deteccién del virus, permitiendo
una diferenciacion efectiva entre cepas virulentas y de vacunas. Estos métodos no solo
han optimizado la vigilancia epidemioldgica, sino que también han facilitado la respuesta
rapida y dirigida ante brotes, reduciendo el riesgo de propagacion y mitigando las
pérdidas econémicas asociadas.

Descriptores: Peste porcina clasica; métodos de diagnostico; RT-PCR en tiempo real.
(Fuente: DeCS).

ABSTRACT

Objective: to identify diagnostic methods for swine cholera virus. Methods: Documentary
descriptive. Conclusion: Advances in pig cholera virus diagnostic methods have had a
significant impact on the ability to manage and control this disease in the pig industry. The
incorporation of advanced technologies, such as real-time RT-PCR, multiplex gRT-PCR
and CRISPR/Cas13a, has greatly improved the accuracy and speed of virus detection,
allowing effective differentiation between virulent and vaccine strains. These methods
have not only optimised epidemiological surveillance, but have also facilitated rapid and
targeted outbreak response, reducing the risk of spread and mitigating associated
economic losses.

Descriptors: Classical swine fever; diagnostic techniques and procedures; real-time
polymerase chain reaction. (Source: DeCS).
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INTRODUCCION

El colera porcino, conocido también como peste porcina clasica (CSFV), es una
enfermedad viral altamente contagiosa que afecta a la industria porcina a nivel mundial,
generando importantes pérdidas econdmicas y desafios en la salud animal. La deteccion
temprana y precisa del virus es fundamental para la implementacion de medidas de
control efectivas y la prevencién de la diseminacion del virus en poblaciones susceptibles.
Los métodos diagnosticos han evolucionado significativamente, aprovechando avances
en la biotecnologia y la biologia molecular, lo que ha permitido mejorar tanto la
sensibilidad como la especificidad de las pruebas diagndsticas.

La identificacién del virus del cdélera porcino no solo se basa en técnicas tradicionales
como la serologia y la PCR, sino que también incluye enfoques méas avanzados como la
gRT-PCR multiplex y tecnologias basadas en CRISPR, que permiten la diferenciacion
precisa entre cepas virulentas y vacunas. Estos métodos no solo son cruciales para el
diagndstico y control de brotes, sino también para la investigacion y el desarrollo de
nuevas estrategias de prevencion, como las vacunas.

El objetivo de investigacion es identificar los métodos diagnosticos del virus del célera

porcino.

METODO
Descriptivo documental.
Se analizaron 15 articulos cientificos publicados en PubMed.

Se aplico la técnica de analisis documental.

RESULTADOS
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Tabla 1.
Resumen analitico documental.

N AUTORES

APORTE PRINCIPAL

1 LiX, SongY, Wang X, et
al.

Estudio sobre la regulacion de la homeostasis celular y la
inmunidad innata antiviral durante la infeccién por el virus de
la peste porcina clasica (CSFV).

2 ZhuZ,Mao R, Liu B, et al.

Perfilado de célula uUnica de la enfermedad del virus de la
peste porcina africana en el bazo del cerdo, revelando la
dinamica viral y del hospedador.

3 HuZ Tian X, Lai R, Ji C,

Investigacion sobre la transmisién aérea de virus comunes en

Li X. cerdos, incluyendo CSFV.
4 Fan S, Wu K, Zhao M, et Inhibicién de LDHB induce mitofagia y facilita la progresion de
al. la infeccion por CSFV.

5 Guo X, Zhang M, Liu X,
Zhang Y, Wang C, Guo Y.

Estudio sobre la adhesion, entrada vy tréfico intracelular del
CSFV.

6 FanJ, LiaoY, Zhang M, et
al.

Estrategias anti-CSFV revisadas para el control de la
infeccion.

7 Alvarez B, Revilla C,
Poderoso T, Ezquerra A,
Dominguez J.

Actualizacion sobre marcadores y poblaciones de
macro6fagos porcinos.

8 ZhangY,Wang M, Sun,
et al.

Deteccion rapida y diferencial del CSFV salvaje y vacunas
derivadas del virus del célera porcino mediante RT-PCR en
tiempo real.

9 ZhaoY, Zhang T, Zhou C,
et al.

Desarrollo de un sistema basado en RT-PCR para detectar
deltacoronavirus porcino.

10 Pannhorst K, Carlson J,
Holper JE, et al.

Investigacion sobre la importancia de la proteina SLA-DM del
complejo mayor de histocompatibilidad Il en la replicacion del
virus de la peste porcina africana.

11 XuQ,MaF, Yang D, etal.

Produccion de la glicoproteina E2 del CSFV en arroz con un
disefio de dimerizacién para mejorar las respuestas inmunes.

12 Lamothe-Reyes Y,
Figueroa M, Sanchez O.

Factores del hospedador involucrados en la entrada del
CSFV en la célula.

13 Liu H, Shi K, Zhao J, et al.

Desarrollo de un ensayo gRT-PCR multiplex para la deteccion
del virus de la peste porcina africana, CSFV y pestivirus
porcino atipico.

14 Zhang v, Li Q, Wang R, et
al.

Diferenciacion de cepas virulentas y de vacuna del CSFV
mediante CRISPR/Casl13a.

15 LiuH, ShiK, Sun W, et al.

Desarrollo de un ensayo multiplex RT-PCR para la deteccién
simultanea del virus de la peste porcina africana, CSFV y
pestivirus porcino atipico.

Elaboracion: Los autores.

346



Revista Arbitrada Interdisciplinaria de Ciencias de la Salud. SALUD Y VIDA
Volumen 8. Numero 2. Ao 8. Edicion Especial I1. 2024
Hecho el deposito de Ley: FA2016000010
ISSN: 2610-8038
FUNDACION KOINONIA (F K).

Santa Ana de Coro, Venezuela.

Ingrith Abigail Quishpe-Yambay; Adriana Mercedes Solis-Bonilla; Gissela Esperanza Villa-Llundo; Mildre Mercedes Vidal-del-Rio

La discusion sobre los métodos diagndsticos del virus del célera porcino (CSFV) revela
la importancia de la integracion de tecnologias avanzadas en la deteccién y control de
esta enfermedad. La regulacidén de la homeostasis celular y la inmunidad innata antiviral
durante la infeccién por CSFV ha sido un area clave de investigacion, destacando la
complejidad de las interacciones entre el virus y el sistema inmunoldgico del hospedador?.
Estas interacciones subrayan la necesidad de desarrollar métodos diagnésticos que no
solo detecten la presencia del virus, sino que también puedan evaluar la respuesta
inmune del hospedador.

El uso de técnicas de perfilado de célula Unica en modelos animales ha permitido una
mejor comprension de la dinamica viral y del hospedador durante la infeccién por CSFV,
lo que a su vez ha influido en el desarrollo de nuevas estrategias diagnosticas?. La
transmision aérea de virus comunes en cerdos, incluido el CSFV, plantea un desafio
adicional para la bioseguridad en las granjas, y resalta la necesidad de métodos de
deteccion que puedan ser aplicados de manera rapida y eficiente en escenarios de
brotess.

La inhibicibn de enzimas especificas como LDHB, que induce mitofagia y facilita la
progresion de la infeccion por CSFV, ha abierto nuevas vias para la investigacion de
marcadores diagnosticos que puedan ser utilizados para identificar infecciones en etapas
tempranas®, los estudios sobre la adhesién, entrada y trafico intracelular del CSFV han
proporcionado una base soélida para el desarrollo de pruebas que se centren en las etapas
criticas del ciclo de vida viral, mejorando asi la precisién diagndstica®.

Los avances en la deteccion molecular, como la implementacion de la RT-PCR en tiempo
real y la CRISPR/Casl13a, han revolucionado la capacidad de diferenciar entre cepas
virulentas y vacunas del CSFV, lo que es esencial para la vigilancia epidemioldgica y la
respuesta a brotes 2 °. Estos métodos han demostrado ser altamente eficaces no solo en
términos de sensibilidad, sino también en su capacidad para ser implementados en

condiciones de campo, lo que es crucial para el control efectivo de la enfermedad.
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El desarrollo de ensayos multiplex que permiten la deteccién simultanea de varios
patdégenos, incluyendo el CSFV, representa un avance significativo en la capacidad de
respuesta rapida a brotes multiples, optimizando asi los recursos disponibles en las
granjas y laboratorios veterinarios!® '5. La capacidad de estos ensayos para identificar
multiples infecciones en un solo andlisis no solo mejora la eficiencia diagndstica, sino que

también proporciona una visién mas completa del estado de salud de los animales.

CONCLUSIONES

Los avances en los métodos diagnosticos del virus del colera porcino han tenido un
impacto significativo en la capacidad para gestionar y controlar esta enfermedad en la
industria porcina. La incorporacién de tecnologias avanzadas, como la RT-PCR en
tiempo real, la multiplex gRT-PCR y CRISPR/Casl13a, ha mejorado notablemente la
precision y la rapidez en la deteccion del virus, permitiendo una diferenciacién efectiva
entre cepas virulentas y de vacunas. Estos métodos no solo han optimizado la vigilancia
epidemioldgica, sino que también han facilitado la respuesta rapida y dirigida ante brotes,

reduciendo el riesgo de propagacion y mitigando las pérdidas econémicas asociadas.
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